THEME 1A : EXPRESSION, STABILITE ET PATRIMOINE GENETIQUE
CHAPITRE 7 : L'EXPRESSION DU PATRIMOINE GENETIQUE

EXERCICES 7 ET 9 PAGE 66
Eléments de correction

Mobiliser ses connaissances et raisonner.

Réponses attendues:

1. Allele normal:

ARNm: AUG CAA UGC GUA CCG ACG UGA

Protéine: Met - Gln - Cys - Val - Pro - Thr

Allele muté A:

ARNm: AUG CAA UGC GUA CCA ACG UGA

Protéine: Met - GIn - Cys - Val - Pro - Thr

Alléle muté B:

ARNmM: AUG CAA (GC GUA CCG ACG UGA

Protéine: Met - GIn - Arg - Val - Pro - Thr

2. La mutation A n'a aucune conséquence sur la séquence du
polypeptide formé car les codons CCG et CCA correspondent tous
deux a l'acide aminé Proline: cela illustre la redondance du code
génétique.

Sinformer et raisonner.

Réponses attendues:

1. La quantité d'ARNm des genes étudiés a eté modifiee suite a
I'arrét de la traite: certains génes sont surexprimés (MYC, S0D2),
d'autres sont au contraire moins exprimés (LALBA, FASN, CSN3). Un
facteur environnemental (l'arrét de la traite) a donc modifié l'ex-
pression du genome des cellules mammaires des vaches.

2. Suite a l'arrét de la traite, la variation d’expression du génome
des cellules mammaires conduit a:

- une diminution de la quantité d'enzymes impliquées dans la
synthese des glucides, lipides et protéines du lait (phénotype
moléculaire). Ceci entrainera la production d'un lait moins riche en
nutriments (phénotype macroscopique).

- une augmentation de la quantité de protéines déclenchant la
mort cellulaire et favorisant |a réaction inflammatoire (phénotype
moléculaire). Ceci entrainera la mort des cellules (phénotype cellu-
laire) ainsi que l'inflammation du tissu mammaire et la distension
des mamelles (phénotype macroscopique).




